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บทท่ี 5 
 อภิปรายผลและข้อเสนอแนะ  

 
  โดยทั่วไปการจัดจ าแนกชนิดของปลา มักจะจ าแนกโดยใช้ลักษณะทางสัณฐานหรือลักษณะ
ภายนอกเป็นเกณฑ์ เช่น ลักษณะรูปร่างของล าตัว ลักษณะของเกล็ด สีสัน ขนาด ลักษณะของเส้นข้าง
ล าตัว จ านวนหนวดและครีบปลา เป็นต้น ซึ่งข้อมูลดังกล่าวจะใช้ได้ดีในกรณีที่ตัวอย่างปลามีลักษณะ
ภายนอกแตกต่างกันมาก แต่หากเป็นปลาที่มีลักษณะภายนอกใกล้เคียงกันมาก ๆ อาจต้องใช้ 
นักอนุกรมวิธานที่มีความช านาญสูงในการจัดจ าแนก หรือในกรณีที่ตัวอย่างอยู่ในสภาพที่ไม่สมบูรณ์  
ผ่านการรักษาสภาพด้วยสารเคมี หรือเป็นลูกปลาวัยอ่อน ที่มีลักษณะไม่เหมือนปลาโตเต็มวัยก็อาจท า
ให้มีปัญหาในการจัดจ าแนกชนิดได ้ดังนั้นข้อมูลทางสัณฐานวิทยาเพียงอย่างเดียว อาจไม่เพียงพอที่จะ
น ามาใช้ในการจัดจ าแนกชนิดของปลาได้ ข้อมูลทางพันธุกรรมจึงเป็นทางเลือกส าคัญที่จะน ามาใช้ใน
การระบุชนิดของสิ่งมีชีวิต ซึ่งปัจจุบันเป็นข้อมูลที่ได้รับการยอมรับกันอย่างกว้างขวาง   
  โครงการวิจัยนี้มีจุดมุ่งหมายในการศึกษาการจ าแนกชนิดของปลาจากแม่น้ าจันทบุรี จังหวัด
จันทบุรี โดยใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ด ซึ่งเป็นล าดับนิวคลีโอไทด์ในส่วนของยีนไซโตโครม ออกซิเดส วัน 
(Cytochrome oxidase I; COI) ในไมโตคอนเดรียลดี เอ็นเอ ซึ่งยีน COI นี้ มีรายงานวิจัยพบว่า 
สามารถน ามาใช้ในการจัดจ าแนกชนิดของสิ่งมีชีวิตได้อย่างหลากหลาย รวมถึงการจัดจ าแนกชนิดของ
พรรณปลาได้หลากหลายกลุ่ม เช่น การศึกษาดีเอ็นเอบาร์โค้ดของปลาเศรษฐกิจจ านวน 5 ชนิด  
ในแม่น้ าปิง จังหวัดตาก (ประภาส ยมเกิด และดุจฤดี ปานพรหมมินทร์, 2556 : หน้า 64-70) การศึกษา
การจ าแนกชนิดของปลาซิววงศ์ย่อย Rasborinae จ านวน 12 ชนิด (ดุจฤดี ปานพรหมมินทร์, บุษบง 
ศรีอ่อนคง และนนทรี ปานพรหมมินทร์, 2556 : หน้า 459-465) การศึกษาการจ าแนกปลา 14 ชนิด
ในบึงบอระเพ็ด (ดุจฤดี ปานพรหมมินทร์ และสาธิต พุทธวงค์, 2557 : หน้า 310-317) การศึกษา 
ดีเอ็นเอบาร์โค้ดของปลาทะเลในประเทศออสเตรเลีย (Ward และคณะ, 2005 : pp. 1847-1857) 
และการจ าแนกปลาการ์ตูนโดยใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ด (Steinke, Zemlak & Hebert, 2009 : pp. 1-5) 

 ในการศึกษาครั้งนี้ ท าการรวบรวมตัวอย่างปลาจากแม่น้ าจันทบุรี ได้จ านวนทั้งสิ้น 26 
ตัวอย่าง ซึ่งจัดจ าแนกชนิดได้ 26 ชนิด ในจ านวนนี้มี 15 ชนิด ที่สามารถเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วน
ของยีน COI ด้วยเทคนิค PCR ได้ โดยใช้คู่ไพรเมอร์ดังแสดงในตารางที่ 4.3 ส่วนตัวอย่างที่เหลืออีก 
11 ตัวอย่าง ไม่สามารถเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีนดังกล่าวได้ ทั้งนี้อาจเป็นเพราะว่าไพรเมอร์
ที่น ามาใช้นั้นไม่มีความจ าเพาะกับตัวอย่างปลาดังกล่าว ซึ่งตัวอย่างที่ได้จากการศึกษาครั้งนี้ พบว่ามี
ความหลากหลายมาก โดยพบว่าเป็นปลาที่อยู่ในอันดับ (Order) และวงศ์ (Family) ต่าง ๆ จ านวน 
10 อั น ดั บ  ได้ แ ก่  อั น ดั บ  Cypriniformes, Gobiiformes,aAnabantiformes,aCichliformes, 
Osteoglossiformes,aBeloniformes, Ovalentaria, Gerreiformes,aPerciformesaและ Spariformes 
และ 16 วงศ์  ได้ แก่  วงศ์  Cyprinidae,aCobitidae,aEleotridae,aOsphronemidae, Pristolepididae, 
Anabantidae, Channidae, Cichlidae, Notopteridae, Zenarchopteridae, Ambassidae,a 
Gerreidae,aSiganidae,aScatophagidae,aSparidaeaและaLeiognathidaeaโดยตัวอย่างปลาที่อยู่ในวงศ์ 
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Cyprinidae (ปลาซิวควาย ปลาซิวหางดอก และปลาซิวหางแดง) และวงศ์  Ambassidae (ปลา
ข้าวเม่า) พบว่าสามารถเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน COI ได้ด้วยคู่ไพรเมอร์ FishF1/FishR2 
(Ward et al., 2005 : pp. 1847-1857) ดังมีรายงานในการศึกษาก่อนหน้า เช่น รายงานการวิจัยของ
ประภาส ยมเกิด และดุจฤดี ปานพรหมมินทร์ (2556 : หน้า 64-70) ที่ท าการศึกษาดีเอ็นเอบาร์โค้ดของ
ปลาเศรษฐกิจ จ านวน 5 ชนิด ที่อยู่ในวงศ์ Cyprinidae ในแม่น้ าปิง จังหวัดตาก รายงานการวิจัยของ
ดุจฤดี ปานพรหมมินทร์, บุษบง ศรีอ่อนคง และนนทรี ปานพรหมมินทร์ (2556 : หน้า 459-465) ที่
ท าการศึกษาการจ าแนกชนิดของปลาซิววงศ์ย่อย Rasborinaeaที่อยู่ในวงศ์ Cyprinidaeaจ านวน12 
ชนิด โดยใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ด และรายงานการวิจัยของดุจฤดี ปานพรหมมินทร์ และศิริภรณ์ อ่วมเจริญ 
(2557 : หน้ า 226-232) ที่ ท าการศึกษาการจ าแนกชนิ ดปลาใน พ้ืนที่ ปกปัก พันธุกรรมพืช 
มหาวิทยาลัยพะเยา โดยใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ด ซึ่งพบปลาที่อยู่ในวงศ์ Cyprinidae และ Ambassidae 
เป็นต้น ส่วนปลาที่อยู่ในวงศ์ Eleotridaea(ปลาบู่ทราย) วงศ์ Osphronemidaea(ปลากระดี่หม้อ 
ปลาแรด และปลากระดี่นาง) วงศ์ Pristolepididae (ปลาหมอช้างเหยียบ) วงศ์ Anabantidae (ปลา
ห ม อไท ย ) วงศ์  Cichlidae (ป ล าห ม อ เท ศข้ างล าย ) วงศ์  Notopteridae (ป ล ากราย ) ว ง ศ์ 
Zenarchopteridae (ปลาเข็มหม้อ) และวงศ์ Gerreidae (ปลาดอกหมาก) พบว่าสามารถเพ่ิม
ปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน COIaได้ ด้วยคู่ไพรเมอร์ FishBarCOI-1L และ FishBarCOI-1H และคู่ 
FishBarCO1-1L/ FishR2 หรือ FishF2/ FishBarCO1-1H โดยคู่ ไพรเมอร์  FishBarCOI-1L และ 
FishBarCOI-1H เป็น Universal primer ที่สามารถใช้เพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน COI ได้ดีใน
ปลาทะเล แต่ก็พบว่าสามารถใช้เพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน COI ได้ในปลาน้ าจืดบางชนิด  
ดังผลที่แสดงในการศึกษาครั้งนี้ (ตารางที่ 4.3) และได้ล าดับนิวคลีโอไทด์ในส่วนของยีน COI ที่มีความยาว 
700-790 คู่เบส ซึ่งเป็นขนาดยาวกว่าที่เคยมีรายงานส าหรับการศึกษาดีเอ็นเอบาร์โค้ดในปลาน้ าจืดที่
ใช้คู่ไพรเมอร์ FishF1/FishR1 และ FishF2/FishR2 ที่มีความยาวโดยเฉลี่ยไม่เกิน 650 คู่เบส (ดุจฤดี 
ปานพรหมมินทร์ บุษบง ศรีอ่อนคง และนนทรี ปานพรหมมินทร์, 2556 : หน้า 459-465; ประภาส 
ยมเกิด และดุจฤดี ปานพรหมมินทร์, 2556 : หน้า 64-70) และเพ่ือให้การศึกษาวิจัยทางด้านดีเอ็นเอ
บาร์โค้ดของปลาน้ าจืดสมบูรณ์มากยิ่งขึ้น จึงควรมีการศึกษาเพ่ิมเติม เพ่ือหาไพรเมอร์ที่สามารถเพ่ิม
ปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน COI ของปลาน้ าจืดได้หลากหลายชนิดมากยิ่งขึ้น  

ผลการเปรียบเทียบล าดับนิวคลีโอไทด์ของตัวอย่างที่ได้ในครั้งนี้กับฐานข้อมูลพันธุกรรม 
GenBank และ BOLD พบว่าสามารถระบุชนิดปลาจากข้อมูลดีเอ็นเอบาร์โค้ดได้ทั้งหมด 15 ชนิด โดย
ทุกชนิดมีค่าความคล้ายคลึงทางพันธุกรรมอยู่ในช่วง 98-100% ซึ่งเป็นค่าที่สูงและยอมรับได้ในการ
น ามาใช้ระบุชนิดในสัตว์ (ดุจฤดี ปานพรหมมินทร์, 2556 : หน้า 174-184) การใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ดมา
เป็นเครื่องมือในการจ าแนกชนิดปลาในการศึกษาครั้งนี้ยังเป็นการช่วยลดปัญหาในการจ าแนกชนิด
ปลาที่มีลักษณะทางสัณฐานคล้ายคลึงกัน เช่น ปลาหมอเทศข้างลาย (Oreochromis aureus) และ
ปลากระดี่นาง (Trichopodusamicrolepis) ซึ่งในการศึกษาครั้งนี้ เมื่อจ าแนกชนิดจากลักษณะทาง
สัณฐานจ าแนกได้เป็นปลานิล (O.aniloticus) และปลาสลิด (T.apectoralis) ตามล าดับ ซึ่งเป็นปลา
ที่อยู่ในสกุลเดียวกัน และพบว่ามีรูปร่างทั่วไปคล้ายคลึงกันมาก    
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เมื่อเปรียบเทียบกับรายงานการศึกษาของสิทธิพัฒน์ แผ้วฉ่ า และคณะ (2551 : หน้า 1-60) 
ซึ่งศึกษาองค์ประกอบของชนิดและชีววิทยาบางประการของพรรณปลาในแม่น้ าจันทบุรี จังหวัด
จันทบุรี โดยพบปลาจ านวนทั้งสิ้น 28 ชนิด ซึ่งมากกว่าการศึกษาในครั้งนี้ที่พบ 26 ชนิด อีกทั้งยังพบ
ความหลากชนิดของปลาที่แตกต่างกัน อาจเป็นผลมาจากจุดเก็บตัวอย่างที่แตกต่างกัน โดยการศึกษา
ของสิทธิพัฒน์ แผ้วฉ่ า และคณะ (2551 : หน้า 1-60) มีจุดเก็บตัวอย่างจ านวน 10 จุด ซึ่งมากกว่า
การศึกษาในครั้งนี้ โดยจุดเก็บตัวอย่างที่เพ่ิมมา คือจุดเก็บตัวอย่างในพ้ืนที่อ าเภอเขาคิชฌกูฏ 1 จุด 
พ้ืนที่ต าบลวังแซ้ม อ าเภอมะขาม 2 จุด พื้นที่ต าบลมะขาม อ าเภอมะขาม 2 จุด พ้ืนที่ต าบลท่าหลวง 
อ าเภอมะขาม 1 จุด และพ้ืนที่ต าบลหนองบัว อ าเภอเมือง 1 จุด ชนิดปลาที่พบในการศึกษาของ 
สิทธิพัฒน์ แผ้วฉ่ า และคณะ (2551 : หน้า 1-60) แต่ไม่พบในการศึกษาครั้งนี้ มีจ านวน 17aชนิด 
ได้แก่aปลาสลาด (Notopterusanotopterus) ปลาตะเพียนน้ าเค็ม (Anodontostoma thailandae) 
ปลาแปบหางดอก (Parachelaamaculicauda) ปลากระสูบขีด (Hampala macrolepidota) ปลา
เสื อ สุ ม า ต ร า  (Puntiusapartipentazona) ป ล า ดุ ก ด้ า น  (Clariasabatrachus)  ป ล า เข็ ม 
(Dermogenys pusilla)  ป ล า ก ร ะ ทิ ง  (Mastacembelusaarmatus)  ป ล า จิ้ ม ฟั น จ ร ะ เข้ 
(Doryichthysamartensii) ปลากระบอก (Mugil cephalus) ปลาเห็ดโคน (Sillago asiatica)  
ป ล า ด อ ก ห ม า ก ก ร ะ โด ง  (Gerres imbatus)  ป ล าบู่ เก ล็ ด แ ข็ ง  (Butis butis) ป ล าบู่ เขื อ 
(Pseudapocryptes elongatus) ปลาบู่ขาว (Acentrogobius caninus) ปลากริมควาย (Trichopsis 
vittata) และปลากริมมุก (Trichopsis pumila) ชนิดปลาที่พบในการศึกษาครั้งนี้  แต่ไม่พบใน
การศึกษาของสิทธิพัฒน์ แผ้วฉ่ า และคณะ (2551 : หน้า 1-60) มี 15 ชนิด ได้แก่ ปลาตะเพียนขาว 
ปลาหมอเทศข้างลาย ปลากราย ปลากริม ปลาเข็มหม้อ ปลารากกล้วย ปลาชะโด ปลาหมอไทย ปลา
กระดี่นาง ปลาข้าวเม่า ปลาสลิดหิน ปลาตะกรับ ปลาแป้นเขี้ยว ปลาดอกหมาก และปลาคุด ส่วนชนิด
ปลาที่พบเหมือนกันกับการศึกษาของสิทธิพัฒน์ แผ้วฉ่ า และคณะ (2551 : หน้า 1-60) มีจ านวน 11 
ชนิด ได้แก่ ปลาซิวควาย ปลาบู่ทราย ปลาหมอช้างเหยียบ ปลาซิวหางดอก ปลาซิวหางแดง ปลา
สร้อยนกเขา ปลาช่อน ปลากระสง ปลาแป้นแก้ว ปลาแรด และปลากระดี่หม้อ  

การศึกษาครั้งนี้เป็นรายงานการวิจัยครั้งแรกที่มีรายงานเกี่ยวกับการศึกษาดีเอ็นเอบาร์โค้ด
ของปลาในแม่น้ าจันทบุรี จังหวัดจันทบุรี จากผลที่ได้จะเห็นได้ว่าดีเอ็นเอบาร์โค้ด สามารถน ามาใช้
เป็นข้อมูลในการจัดจ าแนกชนิดปลา ร่วมกับลักษณะทางสัณฐานวิทยาได้เป็นอย่างดี โดยองค์ความรู้ที่
ได้ในครั้งนี้ สามารถน าไปประยุกต์ใช้ในงานทางการประมงด้านต่าง ๆ เช่น การจ าแนกชนิดลูกปลาวัย
อ่อน การจ าแนกปลาที่มีลักษณะทางสัณฐานคล้ายคลึงกันมาก การจ าแนกชนิดปลาที่ตัวอย่างไม่
สมบูรณ์หรือผ่านการแปรรูป การจ าแนกปลาชนิดใหม่ ตลอดจนการจัดการทรัพยากรประมงและการ
อนุรักษ ์
 
ข้อเสนอแนะการวิจัย  

1. ควรเพ่ิมพ้ืนที่ในการเก็บตัวอย่าง โดยให้ครอบคลุมพ้ืนที่ต้นน้ า กลางน้ า และปลายน้ า 
เพ่ือให้ได้ข้อมูลความหลากชนิดของปลามากขึ้น และควรระบุต าแหน่งที่เก็บตัวอย่าง โดยก าหนด
ต าแหน่ง GPS เพ่ือให้ได้ข้อมูลที่สมบูรณ์มากยิ่งขึ้น 
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2. ควรมีการศึกษาเพ่ือพัฒนาไพรเมอร์คู่ใหม่ ให้สามารถเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน 
COI ได้ในตัวอย่างปลาที่มีความหลากหลายมากยิ่งขึ้น 

3. ควรเพิ่มจ านวนตัวอย่างต่อชนิด เพ่ือให้ได้ข้อมูลที่มีประสิทธิภาพมากยิ่งขึ้น 
 


